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RESUMEN 

Bixa orellana es una planta tropical de gran valor agronómico debido a su alto contenido de 

bixina, pigmento carotenoide, ampliamente utilizado en la industria alimentaria. Durante décadas, su 

cultivo se ha basado en observaciones fenotípicas de campo debido a que no se ha caracterizado ni 

estudiado la variabilidad genética de los distintos cultivares de B. orellana. En el presente trabajo, se 

establecieron las bases moleculares mediante el empleo del marcador molecular SRAP' s, en cuatro 

fenotipos de B. orellana: peruana verde, peruana roja, criolla y olimpo, para efecto del estudio posterior de 

la caracterización y variabilidad genética. 

El establecimiento de SRAP' s en B. ore llana, incluyó la extracción del ADN genómico mediante 

diferentes metodologías, seleccionando el método Porebski et al., 1997, para la extracción del ADN 

genómico libre de polisacáridos, polifenoles, ARN y otros contaminantes, a razón de la integridad, rango 

de A2wA280 y disponibilidad a la amplificación por la reacción en cadena de la polimerasa (PCR). Los 

rendimientos obtenidos mediante esta metodología fueron considerablemente altos: 74.75, 50.12, 88.88, 

54.50 J1g I 500 mg de tejido, para peruana verde, peruana roja, criolla y olimpo, respectivamente. El ADN 

genómico extraído de los cuatro fenotipos se sometió a la reacción en cadena de la polimerasa para su 

amplificación, encontrando un mayor número de bandas al incrementar la concentración de MgCh y Taq 

polimerasa en la mezcla de reacción PCR. 

Respecto a las bandas polimórficas, éstas fueron detectadas mediante marcaje radiactivo, fluoróforos 

infrarrojos y tinción con plata. Los métodos empleados mostraron igual sensibilidad a la detección. Sin 

embargo, importantes diferencias en la simplicidad de la ejecución fueron observadas. El método de 

tinción con plata combinó en su procedimiento, a diferencia de los otros, facilidad de ejecución; así como 

bajo costo y mejor peligrosidad del material requerido. 

La evaluación del número de bandas polímórficas se llevó a cabo, identificando su ausencia o presencia en 

la amplificación realizada mediante la combinación de los cebadores empleados en la metodología 

SRAP' s. El mayor número de las bandas polimórficas detectadas resultó de la combinación del cebador 1 

"en-sentido" y el cebador 4 "contra-sentido". Respecto a los fenotipos empleados, criolla y olimpo, 

promovieron la generación de un mayor número de bandas en comparación con peruana verde y roja. 
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