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RESUMEN 

Dado que los mecanismos de resistencia al ataque por patógenos en Cocos nucifera L., 

no se conocen; se generó una herramienta valiosa, corno es el caso de la síntesis y 

caracterización de una biblioteca de ADNc que nos permita de ser posible, entender en 

el nivel molecular cuáles podrían ser los procesos que se activan o desencadenan dentro 

de las células de callo de cocotero, una vez que es percibida la presencia extracelular de 

productos derivados de microorganismos patógenos, de ahí la importancia de utilizar 

corno inductor fúngico un compuesto semejante que tienen los insectos y hongos y que 

simula un ataque por patógenos en el presente modelo de estudio corno lo es el 

quitosano. 

Una vez obtenida la síntesis de dicha biblioteca de ADNc, se analizó utilizando las 

unidades formadoras de placa de lisis que se obtuvieron al hacer la titulación de la 

biblioteca, mediante la técnica de PCR se obtuvieron y seleccionaron los fragmentos de 

más de 1,000 pares de bases para su posterior transformación, de clonas fágicas a clonas 

plasmídicas mediante el procedimiento de escisión in vivo y una vez obtenidos los 

plásmidos recombinantes, purificarlos y mandarlos para su secuenciación; De esta 

biblioteca que se analizó, se obtuvo una secuencia nucleotídica que codifica a una 

proteína denominada fosfatasa del tipo 2C, aún cuando no sabemos cuál es la función de 

esta proteína en el metabolismo del cocotero, hay indicios en otros sistemas de las 

funciones de este tipo de proteínas; por ejemplo, la fosforilación y desfosforilación de 

una proteína sirve a menudo corno encendido y apagado en la regulación de las 

actividades celulares y tal vez debido a que guarda cierta similitud con otras especies, 

podría inferirse que esta función la podría estar llevando a cabo el cocotero. 


