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RESUMEN

¢

Muchos han sido los estudios sobre los mecanismos de defensa de las plantas y
sobre el cémo éstos son activados al estar en contacto con bacterias, virus, con nematodos y
con otros animales.

Cuando un microorganismo causa una enfermedad en el hospedero se dice que
ambos tienen una interaccidén compatible; de lo contrario, si la planta hospedadora activa una
bateria de defensas impidiendo la multiplicacion del microorganismo, se dice que tienen una
interaccién incompatible. En una relacion de incompatibilidad entre la planta y el patogeno
se establecen diversos mecanismos inducibles, algunos ejemplos son la respuesta de
hipersensibilidad y la respuesta sistémica adquirida, asi como la sintesis de proteinas de
resistencia y la formacion de papilla en la pared celular que impide €l paso del patogeno.

Flor demostr6 en 1971 que la resistencia del lino ante el hongo patogeno
Melampsora lini es consecuencia de la interaccion del producto de un gen R de la planta y el
producto de un gen Avr del patogeno, a esta hipdtesis se le conoce actualmente como

interaccidn gen a gen (Staskawicz et al 1995).

Muchas plantas han sido utilizadas como modelo de estudio como por ejemplo arroz
y tabaco; sin embargo, hasta ahora no se ha reportado ninguno de los eventos moleculares
que se presentan al interaccionar algin patdgeno del ambiente con el cocotero, el cual es una
planta del tropico de gran importancia econdémica pero con una gran lista de enfermedades
causada por los patdgenos del ambiente.

El presente trabajo, estd comprendido dentro de un proyecto global cuyos objetivos
incluyen la identificacién de genes que participen en la deteccién de patdgenos o en las
respuestas de defensa. Para ello se establecié un modelo de induccion en el cual se adiciond
el elicitor quitosano (un inductor de origen flngico) a callos de cocotero para evaluar los
cambios en la expresion génica mediante la técnica del despliegue diferencial. Entre los
resultados obtenidos se encuentra la identificacién de secuencias correspondientes a una
alfa-tubulina, a una oxidasa alternativa y a una proteina cinasa putativa, los correspondientes
transcritos se acumulan como respuesta a la presencia del quitosano y se sugiere que de
alguna forma participan en la respuesta de defensa de la planta por ser inducidos por el

inductor fungico.




