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INTRODUCCION

Los organismos viven en condiciones ambientales dinamicas, para adecuarse
a estas variaciones necesitan responder rapidamente a estos cambios ambientales y
asi poder sobrevivir. Por lo que manejan una gran diversidad de estrategias
metabdlicas, coordinando miles de reacciones enzimaticas simultaneas, las cuales
estan sujetas a mecanismos de conirol muy poderosos, precisos e
independientemente ajustados, que controlan el funcionamiento de un sistema
compuesto por miles de partes individuales, existiendo asi diversos mecanismos de
regulacion genética. El principal mecanismo de regulacion genética esta dado por el
proceso de transcripcidn. Proceso en el cual una seccidn de la informacion del ADN
es copiado a una molécula de ARN. Este se realiza por medio de las ARN

polimerasas (Balbasca P., 2002).

En organismos eucariotes, existen tres ARN polimerasas que transcriben el
genoma de ADN a ARN. Cada polimerasa tiene propiedades diferentes en funcion de
su localizacion en el nucleo, de los genes que transcriben, y de la cantidad y tipo de
subunidades que las conforman. La ARN polimerasa | transcribe los genes
ribosomales del ARN (rARN) del nucleolo; La ARN polimerasa |l transcribe la
inmensa mayoria de genes (Archambault and Friesen, 1993) y la ARN polimerasa Il
transcribe los genes que codifican ARNs estructurales que incluyen ARNt y 5S ARNr
(Schramm and Hernandez 2002).

En estudios recientes se descubrié en Arabidopsis thaliana una cuarta clase
de ARN polimerasa ademas de las ARN Polimerasas |, II, y lll. Esta cuarta ARN
polimerasa esta situada dentro del nucleo y participa en la produccién de los siRNAs,

que generan un silenciamiento de genes y estéan involucrados en la metilacion de



novo de elementos repetitivos que estdn sujetos a la formacibn de la

L3

heterocromatina facultativa (Onodera et a/., 2005).

Partiendo de esta premisa y con ayuda del cultivo de tejido vegetal como una
herramienta para la obtencidon de células, en este trabajo se analizd la posible
expresion transcripsional de la ARN polimerasa IV en arroz (Oryza sativa), siendo
este un cereal de gran importancia econdmica a nivel mundial, ademas de poseer el

genoma mas pequefio y conocido, en comparacion con los demés cereales (Coto,
20086).



