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RESUMEN

De entre todas las palmas cultivadas, Cocos nucifera L. es la que posee
mayor valor economico, y crece en un rango geografico amplio. Esto ha
impulsado el interés en el conocimiento de su origen evolutivo y su
diversidad genética, para disefiar estrategias de conservacién y
mejoramiento. Incluimos cuatro ecotipos mexicanos representativos de las
areas de cultivo: Alto Atlantico (MXAT), Alto Pacifico 1 (MXPT1); Alto Pacifico
2 (MXPT2) y Alto Pacifico 3 (MXPT3) y cinco ecotipos importados de varias
regiones del mundo: Alto Oeste Africa‘no (WAT), Alto Rennell (RLT), Alto
Polinesio (PYT), Alto Panama (PT) y Enano Amarillo Malayo (MYD). Los
objetivos del presente trabajo fueron: (1) establecer la metodologia molecular
de Inter-Microsatelital (ISSRs); (2) estimar la diversidad y la estructura
genética de los ecotipos estudiados, (3) describir las relaciones filogenéticas
de los ecotipos Mexicanos y los importados, (4) establecer una posible
correlacion entre distancia genética y resistencia al Amarillamiento Letal(AL).
Se establecieron siete sistemas moleculares multi-loci y se estudié el
polimorfismo en 33 Joci polimérficos en fres sistemas que presentaron alta
resolucion. Se establecié con éxito la metodologia, encontrandose loci
especificos para la certificacion de progenitores y sus cruzas. Los ecotipos
mexicanos mostraron alta diversidad genética (%LP=70-80; h= 0.20-0.30;
Ht=0.36), aunque menor a las importados (%LP=79-91; h=0.25-0.32;
Ht=0.37), indicando la conveniencia de incorporar éermoplasma para el
mejoramiento genético sustentable. El patron de agrupamiento UPGMA,
basado en distancias genéticas, sugiere introducciones independientes en
ambas costas, apoyando estudios histéricos, morfolégicos y genéticos
previos. Se observé una alta correlacion entre la distancia genética a MYD y
la mortalidad debido al AL, sugiriendo que la distancia genética puede ser (til
para la seleccién de genotipos resistentes al AL.
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