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RESUMEN

La palma de coco es un cultivo representativo de zonas tropicales perteneciente
a la familia Arecaceae. Se conoce como “la planta del cielo” o “el arbol de los
1000 usos”, ya que toda la planta puede ser aprovechada de diversas formas,
desde alimento, hasta elaboracién de productos quimicos. Una gran amenaza
al cultivo del cocotero, es la enfermedad epidémica del Amarillamiento Letal,
esta situacion ha planteado la necesidad de encontrar marcadores moleculares
ligados a la resistencia, ya que la Gnica forma eficiente de controlarla, es
replantando genotipos resistentes. En la blsqueda de estos marcadores, es
posible caracterizar genéticamente el germoplasma y definir los mejores
progenitores en la produccion de hibridos de alto rendimiento y resistencia. Los
objetivos de este trabajo fueron caracterizar la diversidad y estructura genética
de 4 ecotipos altos mexicanos de cocotero presentes en plantaciones
comerciales, y estimar sus relaciones genéticas con los acervos genéticos
identificados mundialmente utilizando el marcador molecular SRAPs. Para
cumplir con estos objetivos se colectaron hojas de cada uno de los ecotipos,
después se les extrajo al ADN y se cuantifico para diluir el ADN obtenido a la
concentracion de 30 ng/ul requerida para las amplificaciones, posteriormente se
realizaron geles de acrilamida para observar los patrones de bandeo de cada
ecotipo. La lectura de geles se realizo con la metodologia para marcadores
dominantes, basandose en presencia y ausencia de banda en locus
determinado. Los resultados indicaron una mayor diversidad genética total en
los ecotipos mexicanos que en los ecotipos importados, el ecotipo RIT present6
la menor diversidad genética. El mayor flujo genético se registré entre MXAT y

MXPT3 y se encontré una alta correlacion entre diferenciacién genética y

mortalidad debida al Amarillamiento Letal.




