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RESUMEN

La Sigatoka negra, enfermedad causada por el hongo ascomiceto
Mycosphaerella fijiensis, es el principal problema del cultivo de platanc. Esta
enfermedad destruye las hojas de pidtano y ocasiona una maduracion precoz
del fruto. El control de esta enfermedad en plantaciones comerciales depende
de un intenso uso de fungicidas. Dicho control es costoso e inaccesible para
pequenos productores, ademas los funguicidas utilizados contaminan el medio
ambiente y ponen en riesgo la salud de las personas que trabajan en las
plantaciones. Poco es lo que se conoce de los mecanismos moleculares que le
permiten a M. fijiensis infectar las hojas de genotipos susceptibles de platano.
En los Ultimos afics varios genes involucrados en el desarrolio y patogénesis
de hongos que atacan plantas han sido aislados y caracterizados. E!
conocimiento generado en dichos estudios ha permitido entender mejor la
forma en que ciertos patdgenos pueden eludir con éxito los sistemas de
defensa de la planta y ocasionar la enfermedad. Este conocimiento ha
permitido también proponer estrategias de control enfocadas a interferir con las
proteinas de estos genes. Los genes de cinasas de histidina de dos
componentes tipo NIK1 de hongos, son candidatos interesantes que podrian
ser utilizados como blancos moleculares para interferir con sus productos, ya
que estan involucrados en procesos fisiologicos basicos (desarrollo,
patogénesis y estrés osmoético) de varias especies de hongos. En base a lo
ainterior, en el presente trabajo se planted como objetivo aislar y caracterizar la

estructura de una secuencia parcial tipo NIK1 de M. fijiensis. Para lograr esto
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se utilizo la estrategia de reaccién en cadena de la polimerasa (PCR) con el fin
de amplificar un producto de PCR del tamafio esperado utilizando ADN
genomico de M. fijiensis como plantilla. El producto de PCR obtenido fue
purificado y ligado al plasmido de clonacion pGEM-T easy. La reaccidon de
ligacion se utilizé para transformar a la bacteria Escherichia coli cepa DH10B.
Las colonias de bacterias con plasmidos recombinantes fueron seleccionadas y
los plasmidos recombinantes fueron purificados. Tres plasmidos que
presentaron el inserto de interés fueron secuenciados. Los resultados de la
secuenciacion mostraron que las fres secuencias fueron idénticas. Una de las
secuencias nombrada como HKY se eligi6 para continuar con el analisis. Con la
finalidad de determinar a que familia de proteinas podria pertenece la
secuencia HK7, esta fue fraducida in silico y la secuencia deducida de
aminoacidos comparada con las secuencias depositadas en el banco de genes
NCBI. Los resultados de la busqueda sugirieron que la secuencia HK7 de M.
fijiensis pertenece a la familia de cinasas de histidina de dos componentes.
Estos resultados fueron prometedores y permitiran continuar con experimentos
dirigidos al aislamiento del ADN complementario de una secuencia tipo NIK1

de M. fijiensis.
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