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RESUMEN

Los bananos y platanos pertenecen al género Musa. Estas plantas producen
frutos que se exportan, ocupando el cuarto lugar de la produccion en el mundo,

después del arroz, el trigo y el maiz.

En México la produccion del platano representa una de las actividades agricolas
de mayor impacto econbémico, ocupando el quinto lugar. La produccion de estos
frutos se ve alterada debido a la presencia de adversidades climaticas (estrés
abiotico) tales como; cambios de temperatura, déficit hidrico, etc., los cuales
causan diferentes desodrdenes fisiolégicos en las plantas permitiendo, por ejemplo,
la aparicion de manchas en la cascara del fruto al tener una maduracion precoz
de los mismos, muerte de las raices, inhibicién del crecimiento de la planta, entre
otros. La solucién de estos problemas requiere conccer qué elementos participan
en este desorden fisiologico, que afectan en gran manera los costos de

produccién de los frutos del pldtano y banano.

Es importante indicar que la investigacion genética en banano y platano ha sido
relativamente pobre hasta los udltimos aflos. Existen pocos marcadores
moleculares en Musa spp., para estudiar las diferentes caracteristicas geneéticas

de cultivo.

El uso de marcadores moleculares acelera los programas de mejoramiento
genetico. Asi mismo, pueden ser utilizados en la identificacion de grupos de
genes que pueden proporcionar resistencia a enfermedades y colaborar con la
busqueda y seleccidn de nuevas variedades de frutos con caracteristicas

comercialmente deseadas.

Los genes marcadores COS pueden desempefiar papeles que son importantes en
todas las especies. Uno de los motivos principales para identificar marcadores
COS es proveer secuencias para realizar mapeos genémicos entre diversas

especies de plantas.



El objetivo del presente trabajo consistid en amplificar e identificar posibles
secuenciags COS, en este caso, de genes asociados o involucrados en las
respuestas de resistencias a factores abidticos, en las especies silvestres de
Musa acuminata (genotipo A) y Musa balbisiana (genotipo B), mediante el uso de
la técnica de PCR, o Reaccién en Cadena de la Polimerasa, que es una
tecnologia utilizada para amplificar fragmentos especificos de ADN con la
finalidad de detectar una secuencia o gen de interés en el genoma del individuo
en estudio, en este caso de los platanos y bananos. Tales fragmentos fueron

secuenciados y después analizados mediante bicinformatica.
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