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RESUMEN

El géi;ﬁem Psidium L. Guajava son arbustos gue miden aproximadamente de 3 a
10 m, el cual se desconoce su centro de origen.

México es uno de los principales paises del mundo en produccién de guayaba, sin
embargo aun existen lugares en donde no se valora este fruto. Para mejorar esta
especie a nivel mundial se planteé ei programa de mejoramiento genético: mapa
de ligamiento y analisis de QTL (quantitative trait locus, por sus siglas en ingles)
como base para seleccion asistida con marcadores, con el objetivo de proveer de
metodologias béasicas y herramientas moleculares para incrementar y mejorar el
cultivo de la fruta de guayaba.

Unos de los puntos de este proyecto es determinar biodiversidad indigena de
México, y en base a esto se planteo el siguiente trabajo de fesis.

Los resultados obtenidos en la extraccién y purificacién de ADN de las 11
poblaciones de guayaba, fue de buena a excelente calidad. Con la técnica de
AFLP aplicada a las muestras se obtuvieron buenos patrones por que
consistentemente se pueden observar bandas comunes en las 4 combinaciones
de primers.

En los resultados del anélisis de la matriz de 0 y 1, mediante el programa Free
Tree (UPGMA, coeficiente Neid and Li/Dice), se observé el agrupamiento de 5
poblaciones pertenecientes a los estados de Nayarit, Guanajuato, Colima,
Zacatecas, San Luis Potosi., por el contrario las otras 6 poblaciones en estudio no
formaron grupos, sino por el contrario estas se intercalaron entre siy con los otros

grupos formados




