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1. Introduccién

La especie objeto de este estudio es la langosta Panulirus argus, comunmente
conocido como langosta espinosa o del caribe. Es un crustaceo perteneciente a la
familia Palinuridae. Entre sus caracteristicas generales que la distingue se
encuentran: primer par de pleépodos sin pinzas, carapacho casi cilindrico, antenas
largas en forma de latigos, ojos pedunculados, dos cuernos en la region frontal y
presenta dos pares de manchas blancas grandes en los segmentos abdominales.
Esta especie posee uno de los rangos de distribucién mas amplios de todos los
palinuridos conocidos, el cual, se distribuye en el Atlantico oeste desde las costas de
Carolina del Norte hasta Brasil, incluyendo las Bahamas, Bermuda, Yucatan y el
Caribe, esto debido a que presenta un ciclo de vida muy complejo que incluye una
fase larvaria muy larga de 11 estadios a merced de las corrientes marinas durante 9
meses. Estos organismos realizan tres tipos de movimientos: nocturnos

(alimentacién), migraciones en masa y movimientos noméadicos al azar.

Panulirus argus se ha considerado uno de los recursos marinos mas explotados
artesanalmente de mayor interés econémico y pesquero en Yucatan y Quintana Roo,
por lo que son fundamentales y merecen atencion especial. Para ello, se utilizaron
las herramientas moleculares, las cuales han sido de gran utilidad para evaluar la
diversidad genética dentro y entre las diferentes poblaciones de especies marinas, ya
que hasta la fecha existe una total carencia de estudios moleculares y genéticos para
la evaluacion de la diversidad genética de esta especie, la cual nos puede ayudar a
establecer parametros de la misma y también a interpretar los efectos causados por
las corrientes ocednicas, las condiciones ambientales que participan en la dispersion
y la adaptacion de las larvas, asi como conocer la variabilidad genética en dos sitios
de la Peninsula de Yucatan. Los marcadores que se emplearon para llevar a cabo
este trabajo fueron los AFLP por sus siglas en inglés (Amplified Fragment Length
Polymorphism), los cuales, permiten evaluar en la misma region la variacién entre
organismos de la misma especie, determinar la diversidad entre familias y

poblaciones; establecer lineas de pedigree; y toda la informacién que puede servir



