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RESUMEN

Acropora cervicornis es uno de los Corales mas importantes del Caribe, ya que
contribuye notablemente a la complejidad topografica del sustrato: esta especie ha
sufrido una disminucion en su cobertura en los ultimos afios; por ello es importante
ahondar en investigacion sobre conectividad y flujo génico entre sus poblaciones que
permita determinar las fuentes larvales de esta especie y tomar acciones para su
conservacion. En este trabajo se evalué el flujo genético de cuatro poblaciones de
Acropora cervicornis del Caribe Mexicano y una de Banco Campeche, mediante las
técnicas de SSCP y secuenciacion. Se encontré diferenciacion genética con los dos
marcadores moleculares empleados; aunque los clados resultantes se integraron de
diferente manera: por medio del marcador rms-cox3 se identificaron 3 fragmentos
polimoérficos que definieron 7 haplotipos. El analisis molecular de varianza indicé que
el 16% de la variacidn se dio entre las poblaciones. El coeficiente de diferenciacion
genetica entre las poblaciones (Fs1) fue de 0.16, (p < 0.0001 lo que indica un alto
grado de estructuracion genética y flujo genético limitado. Las comparaciones
pareadas indicaron que las poblaciones de Alacranes y Boca Paila son diferentes;
mientras que Akumal, Mahahual e Xcalak no presentaron diferencias. Con el
marcador Pax-C se identificaron 6 bandas polimérficas y 15 haplotipos. El 17% de |a
variacion se dio entre las poblaciones. Y el coeficiente de diferenciacién genética
entre las poblaciones fue de (Fsr) fue de 0.17, (p < 0.0001). Las comparaciones
pareadas indicaron diferencias en todas las poblaciones. Con las muestras
secuenciadas se detectd una distribucion heterogénea de los haplotipos generados a
partir de las mutaciones, por lo cual se sugiere que en estudios futuros se incremente
el numero de muestra en cada sitio para obtener mayor informacion.



