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RESUMEN

En este trabajo se utilizdo como modelo de estudio a la especie invasora conocida como el Pez
ledn (Prerpis volitans) para desarrollar una evaluacion regional de Ia conectividad en el Golfo
de Mexico v el Caribe. La invasion del pez leon en el Caribe se extendio significativamente en
toda la region con notable velocidad. Esta situacion, puede evidenciar en si la existencia de
conectividad. Por lo tanfo, el principal objetivo de este estudio fue explorar en base a el uso de
marcadores microsatelites especificos para el género Prerois spp., la conectividad genétfica
entre subpoblaciones de Pterois volitans en nueve Areas Marinas Protegidas localizadas en el
Golfo de Meéxico v el mar Canbe. Para lograr el objetivo se colectaron 476 muestras de
género Prerois spp. de mayo 2013 a enero 2015 en @ areas marinas protegidas: Tuxpan (35),
Weracruz (13). Cozumel (76), Banco Chinchorro (77), v XMealak (89) en Meéxico; Punta
Manabique, en Guatemala (44); Utila, en Honduras (54); Las Islas los Rogques, (32) v
Chiriviche. en Venezuela (55). Cada organismo colectado se pesd, se midio. v se obtuvo una
mmestra de tejido muscular del pedinculo caudal para la extraccion de su DNA genomico para
la realizacion de todos los analisis genético-moleculares de esta investigacion, 1a cual se divide
en cuatro capitulos:

Capitulo 1) Introduccion al caso de estudio. En el capitulo se describe que es 1a conectividad,
cudles son los métodos para evaluarla, cuales son los factores que la promwueven, las
mmplicaciones de la conectividad cuando existen especies invasoras v la biologia de nuestro
modelo de estudio.

Capitulo 2) Establecimiento de un método facil v efectivo para identificar a nivel molecular
las especies P. volifams v FP. miles. En este capitulo se detalla la problematica en la
idenfificacion de P. volitans en el Canbe, debido a la presencia de dos especies del mismo
genero cque presentan similifudes morfologicas. Debido a esto, desarrollamos un meétodo
molecular basado en el andlisis de polimorfismos en el ADN genomico de longitud de
fragmentos de restriccion (RFLP) de los individuos colectados amplificando por PCE un
fragmento del gen citocromo b (cvt b, 1160 pb), los productos de PCR se sometieron a la
actividad enzimatica de las endonucleasas EcoRV y Cac8l Cada enrima generd un patron de
bandas especificas para cada especie que pernutio la diferenciacion entre las especies P
volitans v P. miles.

Capitulo 3). El primer registro confirmado genéticamente de Prerois miles en aguas del Caribe
Mexicano. Este capitulo se describe la identificacion del primer registro genéticamente
confirmado de la especie Prerois miles, obtemido en Banco Chinchorro, Quintana Foo,
Mexico; gracias a la metodologia desarrollada en el capitulo 2.

Capitulo 4). Este capitulo comprende el estudio de la conectividad de Pterois volitans en
mieve Areas Marinas Protegidas del Golfo de México v Mar Caribe, a partir del analisis
geneético mediante el vso de 12 marcadores moleculares tipo microsatélites. Los resultados
revelaron un flujo genético sufil a grandes escalas v una fuerte estructura genética local.
Esto permitio concluir que las barreras geograficas v fisicas se observan con la distancia,
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